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ANALISIS IN SILICO DE LA PROT!EiNA JANUS QUINASA 2
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La proteina Janus Quinasa 2, perteneciente a la familia de las proteinas quinasas, participa en
procesos como la diferenciacion celular y crecimiento celular, asi mismo, se encuentra involucrada
en multiples procesos de transduccion de sefales.

Se realiz6 anadlisis in silico de la secuencia aminodcidica de la proteina JAK2, utilizando herramientas
bioinformadticas. Utilizando la herramienta ProtParam del Expansy se obtuvieron los parametros
bioquimicos béasicos como el peso molecular de la proteina, de la misma forma haciendo uso de la
herramienta GOR IV se obtuvo la prediccidn de la estructura secundaria, asi mismo empleando el
software SWISSMODEL se realiz6 la prediccién de la estructura terciaria de dicha proteina.
Posteriormente se realiz6 un alineamiento en el software BLAST para la identificacion del porcentaje
de similitud y un alineamiento en CLUSTAL para la obtencién de un &rbol filogenético.

Tras la implementacion de las herramientas bioinformaticas podemos determinar que la estructura
primaria de la proteina cuenta con la cantidad de 1132 aa (aminoacidos), esta proteina cuenta con
un Indice de inestabilidad de 47.7, lo que la clasifica como una proteina inestable.

La proteina se encuentra mas conservada en las especies de primates que en las de los roedores o
cerdos. Asi mismo con el dendograma proporcionado por CLUSTAL pudimos denotar que el primate
con quien mas comparte similitudes en cuando a la conservacion de la proteina como tal es el
orangutan.



