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La calidad del agua se refiere a los factores fisicos, quimicos y bioldgicos que se requieren cumplir para cierto
propdsito de uso. Uno de los principales problemas que muestran los sistemas acudticos es la elevada contaminacién
de aguas residuales sin tratamiento.Frecuentemente contienen una concentracién de microorganismos patégenos que
representan un peligro potencial para la salud humana, como Salmonella spp y Escherichia coli causantes de
enfermedades gastrointestinales. Para conocer el estado microbiolégico de los sistemas acuaticos mexicanos, se
realizan andlisis de cultivos tradicionales, que son lentos y poco precisos, por lo que el objetivo del presente trabajo
fue estandarizar técnicas moleculares para la identificacién de bacterias entéricas, con mayor certeza. Para esto se
realizé la seleccién de lotes de Salmonella spp y Escherichia coli procedentes del cepario de la UAMIZ. Se llevé a cabo
la reactivaciéon de las cepas en Agar Nutritivo y posteriormente se realizé la seleccién de primers especie-especifico
(Eco y Shi) y deteccién de la exotoxina (0157 y el 0157:H7) para E. coli y el primer universal (gen invA) para la
deteccién de Salmonella spp. El protocolo de extraccién de ADN se estandarizé utilizando el Kit InstaGen Matrix, y el
montaje de analisis de PCR con el Tag PCR Core Kit de Qiagen. Finalmente se realizarad la comparacion de las cepas
identificadas por cultivo tradicional y las confirmadas por PCR. El cepario cuenta con un total de 675 cepas obtenidas
de muestras de ostidn, agua y sedimento, de las cuales 630 se identificaron por cultivo tradicional . Del total 137
pertenecen a E.scherichia coli. y se registraron 56 cepas viables en Agar Nutritivo que datan del 2008 a 2014. En
cuanto a Salmonella spp, se registraron 24 cepas viables de obtenidas de: Xochimilco, Tampamachoco, La Paz,Coyuca
y Rio Lerma, que datan de la misma fecha.



