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Las adipocina, resistina, han sido asociada con el cdncer de mama, sin embargo, dicha asociacién no ha sido
concluyente. Asi, también se conoce que resistina actiia directamente sobre las células a través de su receptor CAP1,
mediante los cuales pudieran promover la iniciacién, promocién y progresion de tumores. En el presente estudiose
evalué la asociacion de los SNPs rs1862513 de RETN y rs35749351 de CAP1 con cancer de mama en mujeres
mexicanas.

Las muestras de 100 mujeres con cancer de mama (MCM) y 105 mujeres sin cdncer como un grupo de referencia
(MR) fueron genotipificadas, ademéas de 146 muestras de poblaciéon general (PG) para determinar equilibrio
Hardy-Weinberg (EHW) de cada variante.

Se llevé a cabo PCR-RFLP de cada SNP. Se realizé el disefio de los iniciadores para la PCR con el programa Primer3.
La restriccion fue evaluada y corroborada en el programa NEBCutter. Se realizé digestion enzimatica y se utilizaron:
parars1862513 de RETN la enzima Bbsl y para rs35749351 de CAP! la enzima Btsal.

Los polimorfismos estudiados se encuentran en EHW. Las frecuencias alélicas para los alelos polimoérficos fueron G
26% y A 8% en MCM, G 16% y A 5% en MRy G 15% v A 3% en PG. Las frecuencias en los tres grupos mostraron
diferencias estadisticamente significativas. Se encontré un OR de 1.93 en el modelo dominante (CG/GG) del SNPs
rs1862513 de RETN respecto a las MR y 2.12 respecto a PG asi como un OR de 2.57 en el modelo dominante AG/AA
de rs35749351 de CAPI respecto a la PG.

Los polimorfismos analizados pueden ser marcadores de susceptibilidad para el desarrollo de cancer de mama en
mujeres mexicanas



