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La salmonelosis es una enfermedad causada principalmente por la infeccién de Salmonella enterica
subespecie enterica mediante transmisiéon alimentaria, para la cual solo se recomienda tratamiento
con tetraciclinas, sulfonamidas, quinolonas en el caso de complicaciones en nifios menores de tres
anos, ancianos y pacientes inmunocomprometidos. En caso de resistencia bacteriana se usan los
B-lactdmicos, que son compuestos con un anillo B-lactdmico. El principal mecanismo en la resistencia
a P-lactamicos es la produccion de B-lactamasas, que hidrolizan el anillo B-lactamico. Las
Metalobetalactamasas (MBL) representan una amenaza clinica porque ademads de degradar
carbapenémicos, hidrolizan practicamente todos los betalactamicos. La producciéon de MBL esta
controlada por un gen cromosomico o adquirido. IMP es de las mas diseminadas en el mundo en
diversas variantes: SPM en Brasil y GIM en Alemania. En el laboratorio de Genética Molecular
Microbiana de la UMSNH, se cuenta con una coleccién de cepas de Salmonella enterica, aisladas de
alimentos del estado de Michoacan durante el periodo 2008-2015. Se conoce su genotipo y
resistencia a B-lactamicos, pero se desconocen los determinantes genéticos relacionados a dicha
resistencia. En el presente trabajo se analiz6 la presencia de los genes bla,,,, blag,, y blag,,. A partir
de cultivos liquidos en LB de las cepas, se realizé la extraccién de ADN por lisis térmica para la
posterior amplificacién de los genes por PCR y visualizacidn en geles de agarosa. De un total de 253
cepas analizadas, el gen bla,, esta presente en 26 cepas; el gen blag,, en 43 cepas y el gen blas,, en
52. En cuanto a la resistencia fenotipica, 6, 17 y 19 cepas presentaron resistencia so6lo a p-lactdmicos
respectivamente: 1 cepa presenté blag,, + blag,, 4 cepas blag,, + bla,, y 7 cepas blag,, + blag,,.
Concluimos que existe correlacion parcial entre la presencia del gen y la resistencia fenotipica.



