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Introduccion: Los métodos moleculares con base en secuencias de DNA, han demostrado ser de gran
utilidad en la tipificacién de aislados de A. fumigatus, entre ellos resalta el que utiliza el gen
AFUA 3G08990 (CSP), que ha permitido el estudio de las relaciones filogenéticas entre aislados de A.
fumigatus obtenidos de brotes nosocomiales en Norteamérica y actualmente se ha propuesto una
nueva nomenclatura para subtipificar los aislados utilizando este marcador.

Objetivo: Tipificar aislados clinicos de México y Argentina, utilizando el microsatélite CSP.

Material y métodos: Se utilizaron 34 aislados de A. fumigatus proporcionados por el Instituto
Nacional de Enfermedades Infecciosas, ANLIS “Dr. Carlos G. Malbran”, Buenos Aires, Argentina, el
Hospital Infantil de México “Federico Gémez”, y el Hospital General “Dr. Manuel Gea Gonzalez”
México DF.

Se realiz6 el primoaislamiento de los aislados, la obtencion de los cultivos monosporicos y la
obtencién de DNA genémico, posteriormente se llevo a cabo la amplificacion y secuenciacion del
microsatélite, con las secuencias se construyé un dendrograma por inferencia bayesiana y se
identificaron los tipos de microsatélites.

Resultados: El dendrograma mostré la formacion de siete grupos, los cuales no se agruparon por
region geografica, también se encontraron 12 tipos de microsatélites de los cuales, cuatro fueron
registrados como nuevos tipos.

Conclusiones: La presencia de los diferentes tipos de microsatélite encontrados muestra la gran
variabilidad genética que existe entre los aislados de México y Argentina.



