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El CaCU es considerado un problema de salud en México y en el estado de Guerrero; el principal factor de riesgo considerado
necesario para el desarrollo de esta patología es la infección por VPH-AR. Diferentes datos biológicos y taxonómicos indican que
existe un gran espectro de variación molecular en la oncoproteína E6 de VPH 16, la cual se clasifica en 4 linajes y 9 sublinajes:
Europeo-Asiático  (sublinaje  As,  EUR),  Africano  1  (sublinaje  Afr1a,  Afr1b),  Africano  2  (sublinaje  Afr2a,  Afr2b)  y
Norte-Americano/Asiático-Americano NA/AA (sublinaje AA1, AA2 y NA). Las más frecuentes en el estado de Guerrero son E-G350,
AAa, AAc, E-C188/G350 y E-A176/G350, y se observó que estas variantes alteran la expresión de 387 genes, entre ellos el gen que
codifica para Trombospondia-1 (THSB1) y el anti sentido de Ezrina (EZR-AS1), estás proteínas están relacionadas con la migración y
metástasis de diferentes tipos de cáncer. Objetivo: Evaluar la expresión de Ezrina y Trombospondina a nivel de proteína en células
que  expresan  E6  de  variantes  de  VPH  16.  Metodología:  La  expresión  de  proteínas  se  evaluó  mediante  Western  blot  e
inmunocitoquímica. Resultados: Se observaron cambios en el nivel de expresión de Ezrina y Trombospondina en función de la
variante genética de E6 que expresan las células. Conclusiones: E6 de VPH 16 induce cambios en la expresión de proteínas
asociadas a migración celular, lo que podría favorecer la progresión de tumores cervicales.


