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Una nueva proteína (ScExlx1) del grupo de las expansinas se encontró, clonó y expresó a partir del basidiomicete Schizophyllum
commune1. Esta proteína presentó las características canónicas de las expansinas de plantas2. ScExlx1 fue capaz de reducir el
tamaño de partícula de avicel,  así como de formar “burbujas” en fibras de algodón, e incrementar la liberación de azucares
reductores a partir de fibras de algodón pretratadas con la proteína y posteriormente con celulasas. Esta nueva proteína fue capaz
de unirse a celulosa, xilano de abedul y quitina, propiedad que no se vio afectada por diferentes concentraciones de cloruro de sodio
evaluadas. Una nueva característica de ScExlx1, es su capacidad de incrementar la liberación de azúcares reductores (N-acetil
glucosamina) a partir de quitina pretratada con ScExlx1 y después con una quitinasa, característica que no se había reportado para
expansinas o proteínas tipo-expansinas. Este es el primer reporte de una expansina bona fide encontrada en un basidiomiceto. La
posibilidad de que una misma molécula presente diversas actividades sobre sustratos con potencial para obtención de azucares
fermentables,  abre  las  expectativas  para  su  aplicación  principalmente  en  el  tema de  bioenergéticos,  particularmente  en  la
producción de etanol.
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