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Mundialmente, el cancer epitelial de ovario es la séptima causa de muerte en mujeres. Con base en la clasificacidn histopatoldgica,
biolégico-molecular y comportamiento clinico, los carcinomas epiteliales de ovario pueden ser divididos en dos categorias. Los
tumores tipo | incluyen a los serosos de bajo grado, los endometrioides, los mucinosos, los de células claras y los carcinomas
transicionales. Los tumores tipo Il engloban a los carcinomas serosos y endometrioides de alto grado, los carcinomas indiferenciados
y los carcinosarcomas®. Por otro lado la infeccién por virus del papiloma humano (VPH) es practicamente indispensable para el
desarrollo de cancer de cérvix. Se desconoce si el VPH puede asociarse con la carcinogénesis ovarica. En México no contamos con
informacién acerca de la presencia de VPH en tejido ovarico tanto normal como maligno, por lo que este trabajo exploratorio tiene
como objetivo la deteccion de VPH en ovarios no tumorales y en carcinomas ovaricos. Los resultados muestran la presencia de ADN
viral en 2/11 (18.18%) muestras de tejido ovarico normal y en 8/29 (27.59%) muestras de tejido ovarico canceroso. Los tipos de VPH
encontrados en el tejido ovarico pertenecen a los denominados de “bajo riesgo” empero, es importante analizar mas profundamente
si la infeccién por VPH puede contribuir a la malignizacién de este tejido.
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