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El  incremento  en  la  incidencia  de  las  infecciones  causadas  por  Candida  spp.  en  pacientes  inmunodeprimidos  y  la  limitada
sensibilidad de los métodos de identificación convencional, hacen necesario el desarrollo de métodos alternativos, como la PCR,
utilizando marcadores moleculares específicos, para la detección temprana y la identificación de las especies causantes de la
enfermedad. El objetivo de este trabajo fue comparar la utilidad del marcador molecular Caspp para identificar aislados clínicos de
Candida contra métodos convencionales, con base en pruebas bioquímicas, (Vitek II y API20C). Se estudiaron 104 aislados clínicos y
ocho cepas de referencia correspondientes a las especies C. parapsilosis, C. tropicalis, C. guilliermondii, C. lusitaniae, C. dubliniensis,
C. glabrata, C. krusei y C. albicans. Los métodos convencionales solo identificaron el 68% de los aislados. El método de PCR permitió
identificar el 95% de los aislados y el 5% restante mostró amplicones de tamaño distinto al esperado, por lo que solo a través de la
secuenciación  de  dichos  amplicones  fueron  identificados.  Con  base  en  los  resultados  obtenidos,  el  marcador  Caspp  resultó
específico para la identificación de aislados de C. parapsilosis, C. tropicalis, C. guilliermondii,  C. lusitaniae, C. dubliniensis, C.
glabrata, C. krusei y C. albicans, e incluso, dentro del complejo C. guilliermondii, permite diferenciar entre C. guilliermondii sensu
stricto y Meyerozyma caribica.
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