GENERACIÓN DE AFLP EN NOPAL
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Resumen

Los AFLP, es una técnica molecular de desarrollo reciente, los estudios en nopal son escasos a nivel molecular, y aunque ya se han publicado estudios que demuestran su potencial para diferenciar genéticamente cultivares de nopal (García et al., 2003), se requiere una mayor información para poder realizar la clasificación de los mismos.

El uso de los AFLP (Amplified Fragment Length Polymorphisms) como marcadores genéticos es una técnica molecular que está actualmente en auge tanto en estudios genéticos como ecológicos desde su desarrollo (Vos et al. 1995). Este auge viene dado por su relativo bajo costo, su alta reproducibilidad, la obtención de un gran número de marcadores polimórficos y sobre todo porque no se necesita una información genética previa (secuenciación) para el diseño y uso de los iniciadores. Esta técnica combina técnicas de PCR y el análisis de fragmentos de restricción para detectar polimorfismos debidos a cambios en los sitios de enzimas de restricción o cerca de estos. Los AFLP detectan múltiples loci polimórficos a través del genoma., siendo útiles para generar huellas genéticas o para mapeo. Las ventajas que ofrece el método de AFLP son confiabilidad y consistencia, debido a las condiciones de alta astringencia bajo las cuales se llevan a cabo las reacciones de PCR y la habilidad de detectar rápidamente muchos loci polimórficos (Simpson, 1997), permitiendo obtener mejores estimaciones de la diversidad genética de una población determinada, así como información sobre frecuencias alélicas, nivel de heterocigocidad de una población y subdivisión de poblaciones, entre otras en un período de tiempo menor al ocupado mediante estrategias convencionales. Por lo que el objetivo de esta investigación es definir el protocolo para la generación de AFLP en nopal.
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